 tso_gen_03

Stabilité et variabilité des génomes - Evolution

Temps de préparation : 15 min, temps d’interrogation 15 min

Une importance égale est attribuée à l’évaluation des connaissances (10 points) 
et à celle des compétences méthodologiques (10 points)

Exploitation des documents 

Question : En exploitant les deux documents proposés, interpréter les résultats de la génération F2. Illustrer la réponse de schémas montrant la disposition des allèles et écrire le génotype de F1.   






  /10 points.
Document 1 : on peut réaliser des croisements expérimentaux chez la drosophile en s’intéressant à 2 caractères : la couleur du corps et la forme des soies.
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Document 2 : figure observable en prophase I de méiose chez la femelle F1

a = chromosomes homologues, b = une des chromatides sœurs, c = chiasma, d = centromère
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Restitution des connaissances

Question : Présenter les mutations géniques et leurs conséquences possibles pour la protéine. Expliquer l’origine d’une famille multigénique.


/10 points
tso_gen_03
Indication de barème

	Réponses attendues
	Compétences méthodologiques
	Connaissances

	Doc1 croisement 1 : Notion de dominance allèlique

                                 Notion d’hétérozygotie de F1

Croisement 2 : Notion de croisement test

                         Commentaire des résultats :

             * Majorité de phénotypes parentaux

             * Minorité de phénotypes recombinés

             * Notion de gènes liés 

             * Notion de crossing over

Doc 2    

              Schémas corrects avec allèles 
	1 point

1 point

1point

1point

1point

1point

1point

3 points
	

	La mutation génique est la modification dans la séquence de nucléotides d’un gène

Substitution : Remplacement d’un nucléotide

Délétion : Perte d’un nucléotide

Addition : Ajout d’un nucléotide

Séquence nucléotides du gène définit séquence d’acides aminés de la protéine

Conséquences substitution :

1) Même AA, protéine identique

2)1 AA différent, séquence modifiée

3)1 codon stop, protéine raccourcie

Conséquences addition, délétion : Décalage du cadre de lecture, nombreuses modifications de la séquence

Les familles multigéniques sont interprétées comme le résultat d’une ou plusieurs duplications d’un gène ancestral.
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